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Figura 1. Alineamiento parcial de las secuencias genicas Ec-AMP-D1 y Ec-AMP-D2
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genes mutados Ec-AMP-D1 y Ec-
AMP-D2 mediante analisis En los paneles C y D se muestra la otra secuencia (Defensina Ec-AMP-D2, ~627 pb), igualmente presentada con dos alternativas de
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1. Se espera obtener un porcentaje de modificacion 52,3 % [4] en plantas.
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