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INTRODUCCION

La cuenca Magdalena-Cauca es el
ecosistema de agua dulce mas importante
de Colombia debido a su gran biodiversidad,
con 213 especies. Se extiende por 1,600 km
y atraviesa 728 municipios, beneficiados
econdmicamente de la pesca en la cuenca.

Pimelodus grosskopfii destaca entre sus
especies endemicas debido a su interés
pesguero para consumo alimentario, especie
declarada en peligro de extincidon, sin
embargo, su caracterizacion genetico-
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Figura 4. Analisis Manhattan Plot.
Figura 2. La estructura de las poblaciones de P.

grosskopfii en la cuenca del Magdalena - Cauca. e Euncion

190911 Moléecula de adhesion  Participacion en el transporte de toxinas.
OBJ ETIVOS celular (antxr1d)

_ . 63189 Calpaina 15 (capn13) Participacion en la protedlisis.
Evaluar la posible asociacion de SNPs que

controlan la reproduccidon de poblaciones de

Pimelodus grosskopfii en dos stocks geneéticos

encontrados previamente. 102070 Repeticion de Se expresa en el corazon, la quilla neural, las neuronas primarias del
espectrina (syne2b) rombencéfalo, las neuronas primarias y el escudo.

103767 Mucolitica 1b de Participa en la autofagia, el desarrollo de las células pilosas de los
(mcoln1b) neuromastos y la homeostasis de la retina.

OBJETIVOS ESPECIFICOS 195133  Factor de transcripcion ~ Se prevé que participe en la transcripcion por la ARN polimerasa Il. Se
1. Generar analisis de asociacién del genoma general (gtf2a1) preve que se localice en el complejo del factor de transcripcion TFIIA

Trente - dl dos StO_CkS geneticos 189313 Proteina 213a Interviene en la circulacion sanguinea y en la angiogénesis. Se prevé
Independientemente de su region. (rnf213a) que se localice en el citosol y el nucléolo.

Comparar la S|gn|f|_can(:|a de lO_S, SNPs hallados 200026 Titina de Hemibagrus  Participa en el ensamblaje de miofibrillas y el desarrollo del tejido
frente a la posible seleccion al llamado wyckioides (ttn.1) muscular esquelético. Se expresa en varias estructuras, incluido el
reproductivo_ sistema cardiovascular; placa del suelo; mesodermo; sistema
muscular; y aleta pectoral

Tabla 1. Genes homaologos resultantes.

CONCLUSIONES

1. Se genero GWAS, donde fue posible determinar mas de 6000 SNPs, seleccionandose como alta
relevantes 140 por su indice de fijacion como P = 10

2. Dada la comparacion en analisis BLAST buscando genes homoélogos de relevancia, se encontraro

- , genes de interés, que aun no determinan una respuesta directa a la posible presion de seleccion
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