
INTRODUCCIÓN

El biohidrógeno se presenta como

una alternativa ecológica frente

combustibles fósiles, con cada vez

mas seguidores. El mercado

requiere de enzimas capaces de

tolerar las condiciones industriales

de producción. Es por ello que, el

género Pyrococcus, que

comprende a arqueas

hipertermófilas, es un candidato

ideal para este tipo de enzimas

debido a sus características

asociadas [1]. La enzima

hidrogenasa, que les permite a

algunos microorganismos usar

hidrógeno como una fuente de

energía, podría ser la solución de

los problemas ambientales del

siglo 21 [2].
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Objetivo general: Explorar la

evolución molecular de la

enzima hidrogenasa del género

Pyrococcus para identificar

diferencias estructurales

relacionadas con la actividad

enzimática

Objetivos específicos:

1. Identificar las similaridades

evolutivo-moleculares del gen

codificante de la enzima.

2. Determinar las propiedades

estructurales y bioquímicas de

la enzima

Pyrococcus furiosus
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Fig. 1 - Árbol filogenético 
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Fig. 2 – Modelos proteicos

Tabla. 1 – Propiedades 

enzimáticas 

A nivel molecular, la especie más cercana a Pyrococcus furiosus es P. Horikoshii, a pesar de

ello, al modelar las proteínas se observa que P. Kukulkanii es el más similar. Esto demuestra

que la mayor identidad genética no siempre se refleja en la estructura plegada de la proteína.

Las hidrogenasas del género Pyrococcus presentan índices de inestabilidad menores a E.

coli, destacando a Pyrococcus kukulkanii por su notable estabilidad, lo que las convierte en

candidatas viables para aplicaciones bioenergéticas.
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