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METODOLOGIA

Recoleccion de datos y analisis de secuencias

INTRODUCCION

El tereftalato de polietileno (PET)
es uno de los plasticos mas
daninos en el medio ambiente.
Es usado en la vida cotidiana en
distintas presentaciones como:

Envases, botellas, textiles,
peliculas fotograficas y
elementos de publicidad.

Banco de datos de Rhizobacter Descargar y analisis de datos crudos de
gummiphilus secuenciacion de nueva generacion

Aunqgque Rhizobium gummiphilus
es una bacteria gue demuestra
actividad PETasa, existen vacios
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Modelado de las enzimas PETasa

Prediccion de la estructura de la
proteina PETasa
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cromosoma de Rhizomium Modelo de la enzima PETasa

gummiphilus a traves de
metodologias de ensamblaje
INn-silico.

2. ldentificar y predecir la
estructura de genes, Incluido
PETasa, gue componen el
cromosoma ensamblado de
Rhizomium gummiphilus.

3. Evaluar |la estructura
tridimensional de PETasa.
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