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INTRODUCCIÓN
El tereftalato de polietileno (PET) 

es uno de los plásticos más 
dañinos en el medio ambiente. 
Es usado en la vida cotidiana en 
distintas presentaciones como:

Envases, botellas, textiles, 
películas fotográficas y 

elementos de publicidad.

Aunque Rhizobium gummiphilus 
es una bacteria que demuestra 
actividad PETasa, existen vacíos 
sobre la presencia y localización 
del gen en su genoma, así como 

la estructura de la enzima.

OBJETIVOS

METODOLOGÍA
Recolección de datos y análisis de secuencias

1

Banco de datos de Rhizobacter 
gummiphilus

General
Determinar la presencia del 
gen y estructura de la enzima 
PETasa en la bacteria 
Rhizobium gummiphilus. 

Específicos
1.  Determinar la estructura y 

composición génica del 
cromosoma de Rhizomium 
gummiphilus a través de 
metodologías de ensamblaje 
in-silico.

2. Identificar y predecir la 
estructura de genes, incluido 
PETasa, que componen el 
cromosoma ensamblado de 
Rhizomium gummiphilus.

3. Evaluar la estructura 
tridimensional de PETasa.

Descargar y análisis de datos crudos de 
secuenciación de nueva generación

Ensamblaje y anotación del genoma 
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Modelado de las enzimas PETasa
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Ensamblaje de genoma de Rhizobacter gummiphilus Anotación del genoma ensamblado

Predicción de la estructura de la 
proteína PETasa

RESULTADOS
Ensamblado y anotación del genoma de Rhizobacter gummiphilus

Modelo de la enzima PETasa

CONCLUSIONES

• Se demostró que R. gummiphilus presenta dos variantes génicas para la enzima 
PETasa “Poly (ethylene terephthalate) hidrolice, de 290 aminoácidos cada uno, con 
51% de distancia genética y 24% distancia aminoacídica entre ellos. 

• Las variantes de PETasa en R. gummiphilus no presentan homología razonable con 
Idondella sakaiensis, sugiriendo que la enzima surge por convergencia evolutiva y 
no por ancestralidad común entre estas especies.

Rhizobacter gummiphilus
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