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Introduccion

¢Queé es la Es causada por
sigatoka? Pseudocercospora
Enfermedad que [ fijiensis, P.

afecta eumusaey P.
principalmente musae (1).

al género Musa Colombia, con 49
genererando mMil ha, es el 5° pais
pérdidas del 50% § exportador de

y 100% de |3 banano a nivel

produccion (1). mundial (2).

Figura 1. Ciclo de vida de Pseudocercospora fijiensis. 1) Reproduccion
sexual en las hojas con sintomas y produccion de ascosporas. 2) Dispersion
de ascosporas a largas distancias por medio del viento hacia plantas sanas.
3) Desarrollo de sintomas en las plantas sanas. 4) Reproduccion a sexual
por medio de conidiosporas y proceso de autoinfeccion en la planta
enferma (3).

42 ciclos de fumigacion con quimicos
por ciclo de produccion, lo gue equivale
a 300 millones de ddlares en el manejo
de la sigatoka. Genera resistencia y
contaminacion ambiental (4).

Es un ascomiceto hemibiotrofico, gue
se puede encontrar en los principales
paises productores de Musa spp. (5).El
mitogenoma es de mas o menos 74
mil pb (6).

Analizar comparativamente dos
mitogenomas de Pseudocercospora
filensis ensamblados de novo.

H®EOE®

WWW.COLMAYOR.EDU.CO

Ensamble de

Te Secuencia- Anotacion de - : .
metogconos cion lllumina Calidad de las o el PCGCs e V|sual|zaC|gp 4
ADN de los : : genomas _ g comparacion

diferent hiseq 2000 eCaUclll - : identificacion -
iferentes , mitocondria- de anotaciones
aislados PE 200 ac de ORFs

- 4 =
i
| PR IR — D
= & 3 L1 n J
e [ iy L W4 -y
ALV LY VWV
AL b WY
v

(&)

Tabla 1. Estadisticas del ensamble Figura 2. Visualizacion de |la anotacion de
de los mitogenomas. los PCGs de A.) MFCAMT10-6 y B.)MFQO8I10 .
. - A.
PARAMETRO EAFCAM'IO MFO0810 )
Total contigs: 14 2
Ave.rage INnsert 366 bp 335 bp
size:

Total reads: 146.990.130 130.204.540
Aligned reads. 4.751.612 5425642

Assembled
reads:

Organelle
genome %:

Average
organelle O.737 11124
coverage:

4.005.416 4.728.016

3.23% 4.17 %

Tabla 2. Comparacion de la cantidad
de PCGs encontrados en las
anotaciones de MFO810 y MFCAMIO-6.

'GENES | MFCAM10-6 | MFO0810
atp 5 6

tRNA 4.5 43

rRNA 6 5

COX 3 3

COB 2 2 B SN
NAD 5 '/ a-:-.; I _h-'r"“fﬁx i

Figura 3. Comparacion por blogues de las anotaciones de A.) MFO810 y B.) MFCAMT10-6
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MFCAM10-6

La diferencia en la cantidad de genes determinados pueden indicar reordenamientos
y adaptaciones del organismo.

Es importante conocer el patdgeno para desarrollar nuevas dianas para el manejo y
control de la enfermedad.
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