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La implementacion de la técnica DNA Barcoding (cédigo de barras
de ADN), basada en la secuenciacion del fragmento citocromo
oxidasa subunidad | (COIl) del gen mitocondrial (1), ha permitido la
identificacion de complejos cripticos: especies con caracteristicas
morfologicamente similares, pero con una divergencia geneética
significativa (2). Un ejemplo de estas son las pertenecientes al
género Nannostomus, las cuales son de gran interés econdmico,
por ser altamente exportadas como pez ornamental (3). Se
sospecha que en cuencas del Orinoco y el Amazonas hay mas de
una especie con distribucion local restringida compartiendo el
mismo fenotipo, y es posible que algunas de estas se estén
llevando a la extincion aun sin saber que existen, por esto, el
objetivo de esta investigacion es identificar molecularmente Ia
especie Nannostomus unifasciatus distribuida en las cuencas del
Orinoco y el Amazonas utilizando DNA Barcoding, con el fin de
implementar politicas futuras de conservacion concretas que
eviten la desaparicion de las mismas.

Figura 1. Nannostomus
unifasciatus, familia
Lebiasinidae (1)

Recoleccion de los especimenes

Se recolectaron un total de 77 peces
ornamentales (Nannostomus sp.), 17 controles
positivos y 2 especies externas hermanas,
distribuidos como se muestra en el cuadro 1

Cuadro 1. 5Sitios de muestreo Nannostomus sp.

@ Cuencas Orinoco @ Cuenca Amazonas

Localidad N2 de muestras Localidad N2 de muestras
San José del Guaviare (GV) 9 Santa Isabel (51) 13
Puerto Gaitan (PG) 10 Cucui (CUC) 11
Puerto Inirida (IN) 10 Barcelo (BAR) 16
Puerto Carreno (CAR) 3

Obtencion, amplificacion y secuenciacion del ADN
barcode

Extraccion de ADN gendmico , amplificacion del gen
citocromo oxidasa sub unidad 1 (COl), secuenciacion
en Sanger ABI 3500 (4)

Analisis de secuencias

® BioEdit (edicion y alineamiento de secuencias),
modelos de delimitacion (mPTP, LocMin, y GMYC) y
a través de |la plataforma R-Studio
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Fig. 1 A. Arbol filogenético de Nannostomus sp. generado por R-
studio analizado bajo algoritmos mPTP, LocMin, y GMYC. B. Mapa
geografico de las siete localidades de muestreo ubicadas en las
cuencas del Orinoco y Amazonas brasilefo.

Cuadro 2. Distribucion de especies molecularmente identificadas
por Barcoding en las cuencas del Orinoco y Amazonas.

Especie Cuenca Orinoco Cuenca Amazonas

1 =
2 =
= X
4q X
5 =
o =
r X
8 X
9 X

La técnica del ADN Barcoding permitio la identificacion de
especies cripticas. El mejor de todos los algoritmos matematicos
para delimitar especies fue el GMYC, pues fue el Unico capaz de
discriminar las dos especies externas (N. beckfordi y N. eques),
ademas, permitio identificar nueve especies cripticas dentro de
los que se conoce como Nannostomus unifasciatus;, cuatro se
encuentran distribuidas solo en Amazonas y cinco en el Orinoco
(Cuadro 2).
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