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El objetivo de la Industria lechera es mejorar cada día la calidad de 

sus productos, ya que la demanda del consumidor es cada vez 

mayor y más exigente (Requena et al., 2007). Esto conlleva a que 

se incorporen nuevas metodologías para incrementar la eficiencia 

de los actuales programas de selección, como el uso de 

marcadores moleculares (Acosta et al., 2011).  

La leche de vaca tiene más de 25 proteínas diferentes, entre las 

que se destacan αs1-caseína, αs2-caseína, β-caseína, k-caseína, 

α-lactoalbúmina y β-lactoglobulina (Masoodi & Shafi, 2010). Las 

caseínas se comportan como una unidad genética, en la cual la 

combinación de alelos puede ser una característica peculiar de 

una raza; la αs2-caseína (CASA2) presenta la variante A como la 

más frecuente en poblaciones, mientras que el alelo B de la αs 1-

caseína (CASA1) se ha asociado favorablemente a producción de 

leche, producción de grasa y proteína total (Acosta et al., 2011) 

En la producción de caseínas de un animal intervienen varios 

factores como la alimentación, la edad del animal, número de 

lactación, número de ordeños, la genética del animal, etc. 

(Requena et al., 2007), por lo que es necesario identificar los 

factores genéticos involucrados en este proceso. Los 

polimorfismos genéticos de la caseína han sido estudiados en 

gran medida para determinar su influencia en la producción de 

leche, tanto a nivel cuantitativo como cualitativo (Hristova, 2011).  

Interpretar la variación alélica de genes de Alfa Caseína 

S1 y S2 obtenidos mediante Chip genómicos para el 

mejoramiento de la calidad y producción de leche. 
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Los tres SNPs estudiados: S1 A, S1 B y S2 que 

codifican para caseína, en las subpoblaciones evaluadas, 

se encuentran en equilibrio de Hardy-Weinberg. Además, 

la población total presenta una baja estructura 

poblacional, indicando que entre las subpoblaciones hay 

una baja diferenciación genética de acuerdo con los Fst 

estimados (Fst 0.0 -  0.05) 

 

 
 


